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Les sols, un ecosysteme diversifie et essentiel
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Caractérisation des communautés microbiennes des sols
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Qualite microbiologique des sols francais
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Besoin de nouveaux indicateurs du fonctionnement microbiologique des sols

L Inférence fonctionnelle




Inférence fonctionnelle

Nombreux outils existent : PiCrust2, Piphillin, Tax4Fun, etc.

Permet de prédire des genes /fonctions biologiques a partir des données amplicons et des

genomes connus Aligné au milieu des branches des taxons

D et E => Taxon2 est prédit comme ayant le
génome combiné des organismes D et E
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Proche du génome C => Taxon1
est prédit comme ayant les fonctions
C  dugénome du taxon C
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Inférence fonctionnelle (PiCrust2)
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Indices basés sur l'inférence fonctionnelle

Entités Redondance Vulnérabilité
fonctionnelles Fonctionnelle fonctionnelle
(FEs) (Fred) (FVuln)
Entité fonctionnelle : especes (ici des Renseigne sur la redondance fonctionnelle de Mesure la vulnérabilité des fonctions basé sur le
taxons) ayant les mémes fonctions. I’échantillon, ou le nombre moyen de taxons par nombre d’entités fonctionnelles représentées par
FE. un seul taxon.
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Entités fonctionnelles a I’échelle du RMQS
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Redondance fonctionnelle a I'echelle du RMQS
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Redondance fonctionnelle : Foréts > Vignes > Prairies = Cultures




Redondance fonctionnelle a I'echelle du RMQS
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Vulnérabilite fonctionnelle a I'echelle du RMQS
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Les environnements les plus anthropisés (cultures, vignes) présentent le plus de
fonctions vulnérables.




Vulnérabilite fonctionnelle a I'echelle du RMQS
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Conclusions & Perspectives

» Nombreux indices a considérer dans [I'inférence
fonctionnelle, comme ceux calculés par le package mFD

(multifaceted functional diversity).

> Evaluer la sensibilité et la spécificité de ces bio-indicateurs
en les confrontant a des jeux de données de sols agricoles

» Transférer et former le monde agricole a ces nouveaux
indicateurs. Seuil critique
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